
基因分子檢測送檢單                         
壹、基本資料                                 
                                                                                                                             2019.9.30修訂
	送檢單位
	
	送檢日期
	民國          年          月          日

	送檢醫師
或負責人
	
	採樣日期
	民國          年          月          日

	受檢者姓名
	
	生       日
	民國          年          月          日

	病 歷 號
	
	性　　別
	男□       女□

	聯絡人
	
	聯絡地址
	醫學院____樓______________ 室

住院大樓_____樓___________ 室

門診大樓_____樓___________ 室

統一健康大樓____樓_________室

其它________________________

___________________________

	聯絡人電話
	
	
	

	聯絡人E-mail 
	
	
	

	發票抬頭
	
	統一編號
	

	檢體種類
	□血液樣品      

□DNA樣品     

	檢體處理
	□檢測剩餘樣品由檢測人員廢棄之
□檢測剩餘樣品由委託者取回
□在個人資料保密的原則下，我□同意 □不同意 於本項檢測完成後，將剩餘檢體提供作為醫學研究分析之用，以貢獻醫學造福人群(未勾選視為同意)


貳、基因檢測
	相關疾病
	基因
	檢測區
	檢測費用(元)
	檢測
代碼

	體顯性腦動脈血管病變合併皮質下腦梗塞及腦白質病變(CADSIL)
(Cerebral autosomal dominant arteriopathy with subcortical infarcts and leukoencephalopathy)
	NOTCH3
	exons 3,4,5,6,11,
18,19
	6500
	□ 0022


注意事項
１．血液樣品收受︰
（1）採全血大於1ml，裝於紫頭 EDTA管
（2）採集後請於冷藏保存不需離心，並盡快送達
２．DNA樣品收受︰
（1）DNA濃度≧10ng/uL，總濃度要≧400ng(260/280介於1.6~2.0; 260/230介於1.6~2.2) 
◎註:實際檢測時間仍需依檢體數與基因檢測區域而定 
◎本項檢測乃依據國立成功大學基因體醫學中心-NOTCH3基因分子檢驗標準操作程序(WI21)進行操作。

◎針對NOTCH3基因之exons 3,4,5,6,11,18,19設計具專一性的引子進行聚合酶鏈鎖反應 (Polymerase chain reaction, 簡稱PCR)，PCR完成後將產物純化，而後進行雙向定序，以直接檢測患者或帶因者該檢測基因區域內有否發生單點突變、小片段缺失或插入等變異。定序結果將以序列分析工具做比對，分析之結果報告將列印交付。

◎此檢測所使用之核酸定序機型為ABI PRISM 3130XL Genetic Analyzer，其標準品定序結果讀長大於850bp，準確性為98.5％。
◎本檢測中心根據法規保護個隱私並保密檢測結果，若因受測者個人因素出現的資訊外流，本檢測中心不承擔相應責任。
叁、樣品驗收
	檢體種類
	□血液樣品      
(1)
血液樣品是否裝於紫頭含EDTA抗凝劑之採血管: □是 □否
(2)
血液體積是否大於1mL: □是 □否
□DNA樣品
(1)
DNA濃度≧10ng/uL(260/280介於1.6~2.0; 260/230介於1.6~2.2) :
 □是 □否
(2)    總濃度≧400ng: □是 □否     

	驗收結果
	□樣品符合收件條件                             □樣品未符合收件條件

	退件原因
	

	退件樣品
簽收人
	        日期:
	是否重送樣品: □是 □否

	樣品編號
	
	其它:

	檢測技術人員
	       日期:
	


(此表格由檢測技術人員填寫)
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國立成功大學基因體醫學中心�Center for Genomic Medicine, NCKU








704台南市勝利路367號統一健康大樓3樓3107室   ◎TEL: 06-2353535-3632  ◎FAX: 06-2389894
◎Web:  http://cgm.ncku.edu.tw ◎E-mail: em72620@email.ncku.edu.tw

